Szacowanie odziedziczalnosci na podstawie podobienstwa miedzy rodzicami i potomstwem.

Odziedziczalnos¢ jest szacowana na podstawie podobienstwa fenotypdw miedzy krewnymi. Czesto
mozemy zaobserwowa¢ podobienstwo miedzy fenotypami rodzicow i potomstwa. Jezeli cecha
uwarunkowana jest genetycznie, wowczas fenotyp potomstwa (cecha zalezna) jest wspotzmienna z
cechg obserwowang u rodzica (cecha niezalezna). Istnieje prosta zalezno$¢ miedzy wspoétczynnikiem
regresji (fenotypu potomka na rodzica) b i odziedziczalnoscia; b = 0,5h2. Podobna zalezno$¢ dotyczy
sytuaciji, w ktdrej zamiast jednego potomka obserwowaé bedziemy grupe potomstwa (regresja
$redniego fenotypu potomstwa na rodzica). Jezeli cecha nie jest ograniczona do pici, doktadniejsze
oszacowanie odziedziczalno$ci uzyskamy badajac regresje Sredniej rodzicow na potomka, wéwczas b =
h2. Badajac podobienstwo rodzic-potomek uzyskujemy oszacowanie odziedziczalno$ci w wezszym
sensie.

Ypotomek = Drodzic potomek X Yrodzic + C

Y potomek = COVrodzic potomek I Vodzic X Yrodzic + €

Nasz dane do ¢wiczen pochodzg ze strony:
http://www.radford.edu/~rsheehy/Gen_flash/Tutorials/Linear Regression/reg-tut.htm

a oryginalny opis jest nastepujacy:

“The data below is for abdominal bristle number in a lab population of Drosophila mauritiana. The data
was collected during the 1995-1996 academic year by Radford University undergraduate Christine Seay
as part of her independent study project in my lab. Shown are the data for 38 families; the mother's
score (the independent x variable) is on the left, and the mean score of her offspring (the

dependent y variable) is on the right.”

Dane sg zebrane w pliku szczecinki.txt. Oszacuj odziedziczalno$¢ liczby szczecinek na odwioku.
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